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 ZAŁĄCZNIK NR 1

FORMULARZ OFERTOWY
Dostawa testów diagnostycznych dla 500 badań NGS do wykrywania zmian genetycznych w nowotworach płuc
Pełna nazwa/firma wykonawcy.......................................................................................... 
Siedziba wykonawcy ......................................................................................

Województwo ..................................................... Powiat .................................................
Adres internetowy (URL) ...........................................
Poczta elektroniczna (e-mail) ……………………………………..

KRS/CEiDG (niepotrzebne skreślić) ……………………………………………………………….
NIP/PESEL .............................................. REGON ................................................

Nr telefonu/ fax .......................................................................................

Oznaczenie banku i numer konta............................................................................
Osoba wyznaczona do kontaktu w sprawie treści oferty:

……………………................................ tel. ..................

Osoba wyznaczona do kontaktu w sprawie realizacji zamówienia:

........................................ tel. ...............................

Wykonawca jest: (niepotrzebne skreślić)

- mikroprzedsiębiorstwem  

- małym  

- średnim przedsiębiorstwem

- jednoosobowa działalność gospodarcza

- osoba fizyczna nieprowadząca działalności gospodarczej

- inny rodzaj ………………………..

Uwaga!
Mikroprzedsiębiorstwo: przedsiębiorstwo, które zatrudnia mniej niż 10 osób i którego roczny obrót lub roczna suma bilansowa nie przekracza 2 milionów EUR.

Małe przedsiębiorstwo: przedsiębiorstwo, które zatrudnia mniej niż 50 osób i którego roczny obrót lub roczna suma bilansowa nie przekracza 10 milionów EUR.

Średnie przedsiębiorstwa: przedsiębiorstwa, które nie są mikroprzedsiębiorstwami ani małymi przedsiębiorstwamii które zatrudniają mniej niż 250 osób i których roczny obrót nie przekracza 50 milionów EUR lub roczna suma bilansowa nie przekracza 43 milionów EUR.
Oferujemy wykonanie zamówienia za następującą cenę:
Cena netto: …………………………

Cena brutto: ………………………
	Lp.
	Opis przedmiotu zamówienia
	Producent
	ILOŚĆ

A
(SZT.)
	CENA JEDNOSTKOWA NETTO

B
	WARTOŚĆ NETTO

AXB=C
	STAWKA VAT

/%/
	WARTOŚĆ VAT

D
	WARTOŚĆ BRUTTO

E=C+D

	1
	Test diagnostyczny in vitro, który wykorzystuje technologię sekwencjonowania następnej generacji (NGS) do wykrywania mutacji punktowych, delecji, insercji, substytucji i zmiany liczby kopii w 42 genach na poziomie DNA oraz fuzji w 18 genach na poziomie RNA, mających znaczenie kliniczne w nowotworach płuc. Kwasy nukleinowe wyekstrahowane z tkanek nowotworowych utrwalonych formaliną, zatopionych w parafinie (FFPE). Test wykrywa również w/w zmiany na poziomie DNA z tzw. biopsji płynnej tj. cfTNA wyekstrahowanego z próbek osocza za pomocą sekwencjonowania następnej generacji. Zestaw kompatybilny z aparatem NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Jeden zestaw umożliwia analizę 32 próbek wyłącznie DNA lub 32 próbek wyłącznie RNA, włączając 2 kontrolne próby. Zestaw umożliwia wykonie 16 oznaczeń DNA i RNA razem włączając 2 kontrolne próby.
	 
	16
	 
	 
	8
	 
	 

	2
	Zestaw 32 znaczników molekularnych 1-32 (tzw. barkodów) wysokiej czułości na jednej płytce zabezpieczonej przekłuwalną folią do oznaczania próbek DNA różnych pacjentów.  Znaczniki mogą być używane w przyrostach od 1 do 32, aż do wyczerpania wszystkich znaczników. Zestaw kompatybilny z zestawem IVD do sekwencjonowania zmian genetycznych w nowotworowych i przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	16
	 
	 
	8
	 
	 

	3
	Zestaw do przygotowania tzw. bibliotek genomowych in vitro. Jeden zestaw zawiera osiem pasków z odczynnikami wymaganymi do zautomatyzowanego przygotowania bibliotek do sekwencjonowania NGS. Sekwencjonowanie przy użyciu sekwenatora NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	16
	 
	 
	8
	 
	 

	4
	Zestaw zawierający dwa chipy i dwa łączniki IVD, umożliwiające dwóch pełnych sekwencjonowań przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.Chip generuje od 12 do 25 milionów odczytów sekwencjonowania na ścieżkę. Czteropasmowa konstrukcja chipa zapewnia dowolność przetwarzania próbek, umożliwiając sekwencjonowanie od jednej do czterech ścieżek  na przebieg, ze stabilnością w użyciu do dwóch tygodni od zapoczątkowania przebiegu.
	 
	8
	 
	 
	8
	 
	 

	5
	Zestaw zawierający osiem pasków z odczynnikami IVD wymaganymi do zautomatyzowanego przygotowania matryc i załadowania dwóch chipów do sekwencjonowania przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	8
	 
	 
	8
	 
	 

	6
	Zestaw materiałów wymaganych do przeprowadzenia dwóch inicjalizacji i automatycznego sekwencjonowania dwóch wielopasmowych chipów IVD przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Odczynniki stabilne w urządzeniu przez okres do dwóch tygodni po inicjalizacji, umożliwiają dowolne wykorzystanie ścieżek chipów zgodnie z potrzebami Zamawiającego.
	 
	8
	 
	 
	8
	 
	 

	7
	Zestaw zawierający kontrole DNA i RNA i kontrole bez matrycy do użytku z jakościowym testem diagnostycznym in vitro (IVD), który wykorzystuje technologię sekwencjonowania następnej generacji (NGS) do wykrywania delecji, insercji i substytucji w 42 genach oraz fuzji w 18 genach z DNA i RNA wyekstrahowanych z próbek tkanek nowotworowych utrwalonych formaliną, zatopionych w parafinie (FFPE). Jeden zestaw umożliwia wykonanie 12 reakcji sekwencjonowania przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. 
	 
	8
	 
	 
	8
	 
	 

	8
	Zestaw zawierający kontrole cfTNA i kontrole bez matrycy do użytku z testem diagnostycznym in vitro, który wykorzystuje technologię sekwencjonowania następnej generacji (NGS) do wykrywania delecji, insercji i substytucji w 42 genach oraz fuzji w 7 genach z cfTNA wyekstrahowanego z próbek osocza do sekwencjonowania przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Jeden zestaw umożliwia wykonanie 8 reakcji
	 
	3
	 
	 
	8
	 
	 

	9
	Zestaw 12 zasobników IVD z końcówkami do pipet (96 końcówek w jednym zasobniku) indywidualnie zapakowanych i zaprojektowanych tak, aby pasowały do wyznaczonych miejsc w sekwenatorze NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Jeden zestaw zawiera 12 zasobników z 96 końcówkami.
	 
	10
	 
	 
	8
	 
	 

	10
	Panel diagnostyczny umożliwiający jednoczesne wykrywanie zmian somatycznych w 50 genach, w tym kluczowych w kontekście nowotworów płuc takich jak: EGFR, BRAF, KRAS, ALK, ROS1, NTRK, RET i innych, z wykorzystaniem tkanek litych, jak i próbek z płynnych biopsji. Zestaw zawiera odczynniki niezbędne do przygotowania bibliotek genomowych dla 32 próbek, wystarczające do przeprowadzenia reakcji sekwencjonowania przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Jeden zestaw umożliwia analizę 32 próbek wyłącznie DNA lub 32 próbek wyłącznie RNA, włączając 2 kontrolne próby. Zestaw umożliwia wykonie 16 oznaczeń DNA i RNA razem, włączając 2 kontrolne próby.
	 
	16
	 
	 
	23
	 
	 

	11
	Zestaw 32 znaczników molekularnych 1-32 (tzw. barkodów) wysokiej czułości na jednej płytce zabezpieczonej przekłuwalną folią do oznaczania próbek DNA różnych pacjentów.  Znaczniki mogą być używane w przyrostach od 1 do 32, aż do wyczerpania wszystkich znaczników. Zestaw kompatybilny z zestawem do sekwencjonowania zmian genetycznych w nowotworowych i przy użyciu sekwenatora NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	17
	 
	 
	23
	 
	 

	12
	Zestaw do przygotowania tzw. bibliotek genomowych. Jeden zestaw zawiera osiem pasków z odczynnikami wymaganymi do zautomatyzowanego przygotowania bibliotek do sekwencjonowania NGS. Sekwencjonowanie przy użyciu sekwenatora NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	16
	 
	 
	23
	 
	 

	13
	Zestaw zawierający dwa chipy i dwa łączniki, umożliwiające wykonanie dwóch pełnych sekwencjonowań przy użyciu sekwenatora NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Chip generuje od 12 do 25 milionów odczytów sekwencjonowania na ścieżkę. Czteropasmowa konstrukcja chipa zapewnia dowolność przetwarzania próbek, umożliwiając sekwencjonowanie od jednej do czterech ścieżek  na przebieg, ze stabilnością w użyciu do dwóch tygodni od zapoczątkowania przebiegu.
	 
	10
	 
	 
	23
	 
	 

	14
	Zestaw zawierający osiem pasków z odczynnikami wymaganymi do zautomatyzowanego przygotowania matryc i załadowania dwóch chipów do sekwencjonowania przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego.
	 
	8
	 
	 
	23
	 
	 

	15
	Zestaw materiałów wymaganych do przeprowadzenia dwóch inicjalizacji i automatycznego sekwencjonowania dwóch wielopasmowych chipów przy użyciu sekwenatora do NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Odczynniki stabilne w urządzeniu przez okres do dwóch tygodni po inicjalizacji, umożliwiają dowolne wykorzystanie ścieżek chipów zgodnie z potrzebami Zamawiającego. 
	 
	9
	 
	 
	23
	 
	 

	16
	Zestaw 12 zasobników z końcówkami do pipet (96 końcówek w jednym zasobniku) indywidualnie zapakowanych i zaprojektowanych tak, aby pasowały do wyznaczonych miejsc w sekwenatorze NGS będącego w posiadaniu Zamawiającego. Jeden zestaw zawiera 12 zasobników z 96 końcówkami.
	 
	6
	 
	 
	23
	 
	 

	17
	Zestaw płytek reakcyjnych do zastosowania podczas  analiz PCR i qPCR w formacie 96-dołkowym.  Zwalidowane na termocyklerach i analizatorach genetycznych w celu zapewnienia optymalnego dopasowania i wydajności. Jeden zestaw zawiera 20 płytek 96 dołkowych.
	 
	5
	 
	 
	23
	 
	 

	18
	Folie samoprzylepne do uszczelniania i zabezpieczenia mieszanin reakcyjnych na płytce PCR. Materiał uszczelniający o wysokiej integralności zapewniający ochronę przed parowaniem w celu uzyskania wysokiej wydajności PCR. Folie umożliwiają prowadzenie reakcji w zakresie temperatur od -40° do +120°C
	 
	1
	 
	 
	23
	 
	 

	19
	Zestaw przeźroczystych płytek reakcyjnych do zastosowania podczas  analiz PCR i qPCR w formacie 96-dołkowym.  Zwalidowane na termocyklerach i analizatorach genetycznych w celu zapewnienia optymalnego dopasowania i wydajności. Jeden zestaw zawiera 20 płytek 96 dołkowych.
	 
	3
	 
	 
	23
	 
	 

	20
	System do puryfikacji DNA i RNA z bloczków parafinowych na 48 reakcji
	 
	8
	 
	 
	23
	 
	 

	21
	System do puryfikacji cfDNA z biopsji płynnej (osocza) na 24 reakcje
	 
	5
	 
	 
	23
	 
	 

	22
	System do kwantyfikacji bibliotek genomowych metodą PCR, do oszacowania ilościowego jakości DNA na 250 oznaczeń
	 
	2
	 
	 
	23
	 
	 

	23
	Zestaw do fluorymetrycznej analizy kwasów nukleinowych - DNA 
	 
	1
	 
	 
	23
	 
	 

	24
	Zestaw do fluorymetrycznej analizy kwasów nukleinowych - RNA
	 
	5
	 
	 
	23
	 
	 

	25
	Zestaw do automatycznego odmierzania odczynników i obsługi płytek do sekwenatora NGS  – zakres 0,5 do 10ul
	 
	1
	 
	 
	23
	 
	 

	26
	Zestaw do automatycznego odmierzania odczynników i obsługi płytek do sekwenatora NGS – zakres 10 do 100ul
	 
	1
	 
	 
	23
	 
	 

	27
	Zestaw do deparafinizacji tkanek z bloczków parafinowych
	 
	1
	 
	 
	23
	 
	 

	
	RAZEM
	X
	X
	
	
	X
	
	


Zamawiający posiada system do sekwencjonowania następnej generacji NGS Thermo Fisher 

Termin ważności testów – min. 6 miesięcy. 

Powierzenie wykonania części zamówienia podwykonawcom (opuszczenie tej części, niewypełnienie jej lub postawienie kreski oznacza, iż wykonawca nie będzie korzystał przy realizacji przedmiotu  zamówienia z podwykonawców).

Przewidujemy powierzenie części zamówienia:

(wskazać)………………………………………………………………

następującym podwykonawcom:

(podać firmę)……………………………………………………………….

Wartość lub procentowa część zamówienia, jaka zostanie powierzona podwykonawcy lub podwykonawcom: ………………………………….

W przypadku zatrudnienia podwykonawców odpowiadamy za ich pracę jak za swoją własną.
Oświadczam, że wypełniłem obowiązki informacyjne przewidziane w art. 13 lub art. 14 RODO
) wobec osób fizycznych, od których dane osobowe bezpośrednio lub pośrednio pozyskałem w celu ubiegania się o udzielenie zamówienia publicznego w niniejszym postępowaniu.*

* W przypadku gdy wykonawca nie przekazuje danych osobowych innych niż bezpośrednio jego dotyczących lub zachodzi wyłączenie stosowania obowiązku informacyjnego, stosownie do art. 13 ust. 4 lub art. 14 ust. 5 RODO treści oświadczenia wykonawca nie składa (usunięcie treści oświadczenia np. przez jego wykreślenie).

Oświadczam, że tajemnice przedsiębiorstwa zamieściłem:

NIE/TAK 

(niepotrzebne skreślić)

(poniższy zapis wypełnić, jeżeli zaznaczono TAK)

Oświadczam, iż tajemnicę przedsiębiorstwa w rozumieniu przepisów o zwalczaniu nieuczciwej konkurencji, które nie mogą być udostępnione innym uczestnikom postępowania -co zostało wykazane zgodnie z zapisami pkt. 19 SWZ stanowią informacje zawarte w wydzielonym pliku oznaczonym nazwą „……………………………….”
� rozporządzenie Parlamentu Europejskiego i Rady (UE) 2016/679 z dnia 27 kwietnia 2016 r. w sprawie ochrony osób fizycznych w związku z przetwarzaniem danych osobowych i w sprawie swobodnego przepływu takich danych oraz uchylenia dyrektywy 95/46/WE (ogólne rozporządzenie o ochronie danych) (Dz. Urz. UE L 119 z 04.05.2016, str. 1).
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